Bioldgiai ,Big Data” — Transzkripcids zaj elemzése nagy mennyiségii génexpresszios adaton

TDK vagy szakdolgozati téma a Semmelweis Egyetem |I. sz. Patoldgiai es Kisérleti Rakkutato
Intézetének Bioinformatika csoportjdban, Dr. Sebestyén Endre vezetésével.

Az elmult 10 évben a kulénféle ,high throughput” moddszereket alkalmazd daganat genom és
transzkriptom szekvendld projektek hatalmas mennyiségli adatot generaltak. Emellett kisebb
kutatasi projektek is rendszeresen tobb szaz DNS vagy RNS mintat szekvenalnak, amelyek nagyrésze
publikusan elérhet6. Ezen adatokat felhaszndlva és j statisztikai médszereket alkalmazva rengeteg,
altaldban nem vizsgdlt molekularis folyamat részletes elemzésére nyilik lehet&ség. Ezek kozé
tartozik amikor kilonféle kondicidk, példaul normadl és tumoros mintak kozott nem az atlagos
génexpresszids eltérést és azok okait, hanem a génexpresszio valtozd varianciadjat, vagy komplex
génszabalyozd haldzatok hibait vizsgaljuk. Masrészt az is elemezhet6, hogy a human genom
egyébként nem funkciondlis, ,evoluciés hulladék” szekvencidi milyen expressziés mintdzatokat
mutatnak kiilonb6z6 betegségekben. A kutatds sordn ezeket az aberrdns expresszids folyamatokat
szeretnénk részletesebben feltarni nagy mennyiségl publikus adat segitségével. Vizsgaljuk az
expresszios valtozdsok kapcsolatat kilonféle daganatok, autoimmun és neurolégiai betegségek
kialakuldsaval, fejl6désével is.

A téma, valamint informatika és molekuldris bioldgia irdnt egyardnt érdekl6dé hallgatokat kerestink
a Semmelweis Egyetem |. sz. Patoldgiai es Kisérleti Rakkutatd Intézetének Bioinformatika
csoportjdba minimum 1 évre. A munka folyaman lehet6ség lesz kiilonb6z6 bioinformatikai
modszerek és kutatdsi terlletek megismerésére. Els6sorban R, alkalmanként Python vagy Perl
programozasi nyelvet hasznalva megismerheték a legijabb, genomikaban és transzkriptomikdban
haszndlt statisztikai és gépi tanuldsi modszerek, programcsomagok. Bioldgiai szempontbdl részletes
ismeretek szerezhet6k a transzkripcids és poszt-transzkripcids szabalyozasrél, genomszerkezetrdl,
mutdaciés mechanizmusokrol és kilonb6z6 betegségek molekuldris hatterérdél. Motivaciotdl fliggben
kés6bb palydzatokban, PhD képzésben, projektmenedzselésben vald részvételre is van lehet§ség. A
jelentkezéshez egy rovid (1-2 bekezdés) motivacids levelet és Onéletrajzot (maximum 1 oldal)
kéruink a kovetkezd cimre: endre.sebestyen@gmail.com

Sziikséges elGismeretek: szakirodalom feldolgozasahoz elegend6 angol nyelvtudas, alapvetd
informatikai és molekularis bioldgiai tudas. El6nyt jelent (de nem szikséges) a Linux operacids
rendszer, valamilyen script nyelv vagy statisztikai médszer ismerete.

Tovabbi informacid: https://su-compbio.github.io
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