ELIXIR Magyarorszag

Dr. GyGrffy Balazs
egyetemi tanar, az Academia Europaea tagja

az ELIXIR konzorcium vezetGje

elixir

HLANGARY



European Life Science Infrastructure e
for Biological InfoRmation

* A bioinformatika az élettudomanyi kutatasi adatok szamitogéppel
tamogatott feldolgozasa.

* Miért van szukség bioinformatikara?

* Cél: lehetbve tenni a bioldgiai informaciok optimalis tarolasat,
integralasat és elemzését az eurdpai kutatoi kozosségek szamara.
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* Tagorszagok: 21
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Centre for Ecological Research
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RESZVETEL USE CASE-EKBEN

Kontakt

Marine metagenomlcs

Human Genomics and
Translational Data

Rare disease community
Proteomics

Microbial biotechnology

Intrinsically Disordered
Proteins

Human Cell Atlas

Human copy number
variation

Jordan Ferenc
Pongor Sandor
Balint Balint
Gyorffy Balazs
Balogh Istvan
Gyenesei Attila
Tusnady Gabor
Csikasz-Nagy Attila, Gaspari Zoltan
Gyenesei Attila
Pongor Sandor

Fuxreiter Monika
Simon Istvan
Dosztanyi Zsuzsanna
Gaspari Zoltan

Monostory Katalin
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Galaxy Semmelweis Bioinformatika Analyze Data Workflow Visualize~ Shared Data~ Help~ User~

Tools Ww X ) ) History S+0Of
Hello, Galaxy is running!
search tools o search datasets 9 0
To customize this page edit static/welcome.html
Configuring Galaxy = Installing Tools = Unnamed histor
Get Data " o e ’ y
(empty) ®e
Send Data Take an interactive tour: | Galaxy Ul | Histery = Seratchbook
Collection Operations
. O This history is empty. You can load
Lift-Over v Py

Galaxy is an open platform for supporting data intensive research. Galaxy is developed by The Galaxy Team with

; your own data or get data from
the support of many contributors.

an external source

Text Manipulation

SOnvertiEOIT ats The Gala.xy Project is supported in part by NHGRL NSF, The Huck Institutes of the Life Sciences, The Institute for
CyberScience at Penn State, and Johns Hopkins University.
Filter and Sort

Join, Subtract and Group

Fetch Alignments/Sequences Dr. Balint Balint Laszlo
Oktatasi Koordinator

Operate on Genomic Intervals Debreceni Egyetem

Statistics

Dr. Gy6effy Balazs
Csomopont Vezetd
Természettudomanyi Kutatokozpont



EGA

ELIXIR HUMAN GENOMIKAI & TRANSZLACIOS ADATOK
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. ADATOK FELFEDEZHETOSEGE

Egyesiti az adatok és az adatkész-
letek konny( felfedezhetbségét az
ELIXIR-en keresztul.

ADATOK ARCHIVALASA

ELIXIR Deposation datbazisok fel-
hasznalasa az adatok biztonsagos,
hosszu tavu, hatékony archivala-
sara.

EGYESITETT ADATHORDOZAS
Az interoperabilis EGA-forrasok

=pyﬁjteményének koordinalasa az
érzékeny adatok biztonsagos keze-

lésének biztositasa érdekében az
ELIXIR-en keresztlil.

ADATELEMZES

Adatok elemezése k6z6s nyelven a

munkafolyamatokban, tarolokon és
eszk6zokon keresztil.
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Dr. Barta Endre

Technikai Koordinator
Nemzeti Agrarkutatasi és Innovaciés Kozpont

Dr. Gyenesei Attila
Technikai Koogdinator
Pécsi Tudomanyegyetem
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* Bioinformatika

e Szerkezeti bioinformatika

* Proteomika

e Sztochasztikus modellek

* Adatelemzés és programozas
* Python programozas

* Génexpresszio analizis

* Genomi bioinformatika

() Dr. Balint Balint Laszlo Dr. Dosztanyi Zsuzsanna
eeee Oktatasi Koordinator Oktatasi Koorg_'@a’tor

Debreceni Egyetem Eo6tvos Lorand Tudoméanyegyetem



Hazai tudomanyos kozosség fejlodése ="
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Bioinformatika az oktatasban

* nincs meg formalis kepzes!
» megjelenik a biologia és a mernok oktatasban

» MSc szak inditasa az ELTE vezetesével

Dr. Dosztanyi Zsuzsanna

G a Zd a Sa’ g | é S ta' rsa d a | m | h ata’ S Eotvos Lorind Tudomanyegyetem

* az g fokuszpont kozul 3 terileten (human és mezégazdasagi genomika, allatorvos-
tudomany) all fenn lehetoség a kozvetlen egyittmukodesekre

* szetszort magyar bioinformatikai kozosseg egysegbe szervezdodik
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NEMZETKOZI EGYUTTMUKODESEK .

HLNGARY

* H2020 ELIXIR CONVERGE (Grant ID: 871075), 2020 02.-2023.01.

HU-2020-BIOSCHEMAS, 2020.01.-2021.12., vezet6 kutato: Dr Dosztanyi Zsuzsanna
HU-2019-hCNV, 2019.06.-2021.05., vezet6 kutato: Dr Monostory Katalin és Dr Gyenesei Attila
HU-2019-PLATFORMS, 2019.06.-2021.12., vezets kutato: Dr GyOrffy Balazs
HU-2018-IDP, 2018.06.01-2019.05.31., vezet6 kutatd: Dr Dosztanyi Zsuzsanna

Dr. GyGrffy Balazs Dr. Balint Balint Laszlo Dr. Barta Endre Dr. Gyenesei Attila  Dr. Dosztanyi Zsuzsanna
Cso‘m()pont Vezeté Oktatasi Koordinator Technikai Koordinator Technikai Koordinator Oktatasi Koordinator
Természettudomanyi Kutatokézpont Debreceni Egyetem Nemzeti Agrarkutatasi és Innovaciés Kozpont Pécsi Tudomanyegyetem Eotvios Lorand Tudomanyegyetem
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Vallalkozasok bevonasanak Y
lehetoseégei

* Bioinformatikai kiértékelés (Richter, 4IG, IBioScience, Illumina)
* Klinikai genomikai adatok (OEP / SIB)
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e Oktatas... " +
* GALAXY... \

* EGA..



Hazai publikaciok, ahol ELIXIR-es N
eszkozoket hasznaltak naans

* Erd6s és mtsai, International Journal of Molecular Sciences, 2020

* Bojcsuk és mtsai, International Journal of Molecular Sciences, 2020
e Aczél és mtsai, International Journal of Molecular Sciences, 2020

* Kecskés és mtsai, International Journal of Molecular Sciences, 2020
* Kraboth és mtsai, Journal of Cancer Research and Clinical Oncology volume, 2020
* Fekete és mtsai, Gynecologic Oncology, 2020

* Fekete és mtsai, Gynecologic Oncology, 2020

* Pongor és mtsai, Scientific Reports, 2020

e Balint és mtsai, PLOS Computational Biology, 2020

* Osz és mtsai, Briefings in Bioinformatics, 2019

e Bartha és mtsa, Cancers, 2019



Osszefoglalas: az ELIXIR altal adott
lehetosegek a magyar kutatok szamara

e Elettudomanyi informatika
* Oktatas

* Adatelemzés

* Best practice

e Eszkozok
e Szolgaltatasok (EGA, GALAXY)

* 1 millié genom: adat
management biztositasa
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Kapcsolat:
Dr. Gy6rffy Balazs
www.elixir-hungary.org
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http://www.elixir-hungary.org/

